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Sekwenator nowej generacji — 1 szt.

Zalacznik nr 13 do SIWZ

- Urzadzenie powinno zawiera¢ zintegrowany modut do amplifikacji, modut do odczytu sekwencji
oraz pozwala¢ na analiz¢ uzyskanych danych

- Sekwencjonowanie w peini automatyczne w oparciu o syntez¢ lub ligacje odbywajace sie w
jednorazowym nosniku — komorce przeptywowe;j

- Urzadzenie musi pozwala¢ na sekwencjonowanie matych genoméw (mikroorganizmow), klonow,
amplikon6w, matego RNA oraz przeprowadza¢ analiz¢ metagenomiczng

- Zmienna dtugo$¢ odczytu z mozliwoscig dostosowania jej do wybranej aplikacji.

- Minimalna ilo$¢ materiatu wej$ciowego nie wieksza niz 50ng

- Mozliwos¢ sekwencjonowania w trybie sparowanych koncow (pair-end) bez koniecznosci fizycznej
zmiany orientacji no$nika, na ktorym odbywa si¢ sekwencjonowanie

- Dobowa wydajno$¢ urzadzenia (liczba zsekwencjonowanych par zasad DNA analizowana w ciggu
1 dnia) minimum 1Gb w trybie sparowanych koncow

- Mozliwo$¢ uzyskania minimum 10 milionéw odczytow w trybie sparowanych koncow w trakcie
jednej reakcji sekwencjonowania (1 cykl pracy)

- Doktadnos$¢ odczytu Q30 dla minimum 70% odczytu w trybie 2x250 bp

- Zautomatyzowany cykl amplifikacji i sekwencjonowania nie wymagajacy r¢cznych manipulacji

- Procedura przygotowania biblioteki oraz sekwencjonowania bez etapu emulsyjnego PCR

- Oprogramowanie do analiz z dozywotnig licencja

- Zestaw odczynnikow startowych do uruchomienia aparatu

- Dodatkowe oprogramowanie do analizy wynikéw z sekwenatora o nastepujacej funkcjonalnosci:

- skfadanie sekwencji: mozliwos$¢ skladania sekwencji pochodzacych z oferowanej platformy NGS
oraz innych, sktadanie sekwencji na podstawie sekwencji referencyjnych oraz de novo, mozliwo$¢
sktadania sekwencji pochodzacych z roznych platform NGS i Sanger, sktadanie sekwencji paired-end
- alignment: dostepne algorytmy ClustalW, MUSCLE i MAFFT

- projektowanie starteréw: algorytm Primer3, mozliwo$¢ tworzenia bazy starterdw poprzez import
sekwencji w formacie Fasta 1 Genbank, mozliwo$¢ projektowania starteréw dla alignmentu z
wyliczaniem dtugos$ci produktu PCR

- edycja i obrobka sekwencji: nadpisywanie, wstawianie, rozszerzanie sekwencji, ekstrahowanie
annotacji, tagczenie sekwencji, generowanie konsensusu, tworzenie statystyki czestos$ci nukleotydu,
CpG, przewidywanie identyczno$ci oraz pokrycia

- wyszukiwanie ORF, sekwencji heterozygotycznych, miejsc cigcia przez enzymy restrykcyjne,
drugorzedowych struktur bialkowych, przewidywanie SNP, INDEL oraz CNV w obrebie calego
genomu, wielu alignmentow lub sekwencji ztoZzonej

- licencja 1 stanowiskowa sieciowa (dowolna liczba stanowisk z mozliwoscig pracy na 1 stanowisku
jednoczesnie) dozywotnia

System wyposazony w niezbedne urzadzenia dodatkowe zapewniajace pelng funkcjonalnos¢ systemu

Automatyczny system do przygotowania bibliotek amplikonowych do sekwencjonowania
nastepnej generacji — 1 szt.

- System oparty na zintegrowanych uktadach technologii mikrofluidowej

- [lo$¢ przygotowywanych probek w jednej reakcji (minimum 48)

- Ilo$¢ kombinacji starterow w jednej reakcji (minimum 48)

- System zlozony z 2 kontroleréw do skladania reakcji PCR 1 pulowania produktow PCR
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wyposazonych w oprogramowanie do sterowania i kontroli systemu oraz minimum jednego
termocyklera do reakcji amplifikacji

- System kompatybilny z powszechnie dostepnymi systemami do sekwencjonowania nastepnej
generacji (Illumina, Roche Junior, Solid)

- Dostepnos¢ gotowych paneli oraz projektowania paneli reakcyjnych u producenta systemu

System automatycznej ekstrakcji wybranych zakresow dlugosci fragmentow DNA

- Rozdziat fragmentow DNA

- zakres zbioru frakcji 50 bp-50 kb

- Napigecie elektroforezy 100-150 V (state)

- Natezenie 2-3 mA

- Detekcja optyczna: 535 nm (wzbudzenie dtugosci fali); 640 nm (emisja)
- Zasilanie: 100-240 VAC; 2,5 A; 50-60 Hz

Urzadzenie w zestawie z monitorem, klawiaturg i myszka

Wymagania:

- instrukcja obstugi w jezyku polskim;

- okres gwarancji - co najmniej 24 miesigce;

- autoryzacja producenta na prowadzenie serwisu gwarancyjnego i pogwarancyjnego oferowanego
sprzetu w Polsce lub umowa z autoryzowanym serwisem (poda¢ nazwe, adres, kontakt);

- Czas rozpoczecia naprawy urzadzenia - w ciggu 3 dni roboczych po telefonicznym zgloszeniu
usterki przez Zamawiajacego;
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